Cuestiones sobre precisión en el cálculo del valor genético


1 –  Con qué precisión conoceremos el valor genético de un toro si (asume h2=0.25; r=0.35):

1.1 - ¿Sólo disponemos de cuatro lactaciones de su madre?

1.2 - ¿Y si conociéramos la 1ª lactación de 20 medias hermanas?

1.3 - ¿Y si pudiéramos disponer de una sola lactación suya (imposible)?

1.4 - ¿Cuántas hijas de 1ª lactación debemos tener en control lechero para tener una precisión del 99% en un toro de leche?


2 - ¿Qué tipo de registros (de que parientes) y cuántos utilizarías para alcanzar una precisión de 0.8 en los siguientes casos? Perseguimos disponer del valor genético cuanto antes para no alargar el intervalo generacional.

2.1 – Calcular el valor genético de un toro para litros de leche (h2=0.25; r=0.35)

2.2 – Calcular el valor genético de un verraco para velocidad de crecimiento entre los 30 y los 100 kg en porcino (h2=0.30)

2.3 – Calcular el valor genético de una gallina para  tamaño de huevo (h2=0.40; r=0.45)

2.4 – Calcular el valor genético de una oveja para porcentaje de proteína (h2=0.35; r=0.44)



3 – En el catálogo de Aberekin 2011 el toro Almería aparece evaluado con una fiabilidad del 99%, y Mazda con una fiabilidad del 94% ¿Cómo se debe interpretar ese valor de fiabilidad? ¿Podrías aproximarlos tu con la información del catálogo?



4 – De acuerdo a la información del catálogo de la Latxa Cara Negra de Navarra (Confelac) ¿qué morueco me recomendarías usar en mi explotación de 100 ovejas para hacer la reposición de hembras la próxima campaña, el 09912 o el 36012?


5.

5.1 -¿Merece la pena dedicar recursos para mejorar la precisión de un morueco desde un valor de 0.965 a 0.995? 

5.2 - ¿Se debe hacer el mismo esfuerzo para pasar de una precisión de 0.97 a 0.98 que de 0.98 a 0.99?

5.3- ¿Crees posible llegar a 0.995 de precisión al igual que en vacuno lechero?

