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Grupos de microorganismos
importantes en agronomia
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ARCHAEBACTERIA

El Reino Archaebacteria pasé a
denominarse Archaea con posterioridad

a la publicacién de este trabajo Woese, C. 1987 Bacterial evolution. Microbiological Reviews 51: 221-271
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Proteobacterias

Caulobacterales - ej. Caulobacter

Sphingomonadales ej. Sphingomonas Gamma

Burkholderiales - ej. Bordetella

Hydrogenophilales

Methylophilales

Beta

Neisseriales - ej. Neisseria

Nitrosomonadales - ej. Nitrosomonas

Rhodocyclales

Procabacteriales

Parvularculales

Rhizobiales - ej. Rhizobium
Alpha Rhodobacterales

Rhodospirillales - ej. Acetobacter

Rickettsiales - ej. Rickettsia

Desulfarcales

Bdellovibrionales

Myxococcales - Myxobacteria

Desulfobacterales

Delta

Syntrophobacterales

Desulfovibrionales

Desulfuromonadales

Desulfurellales

Acidithiobacillales

Aeromonadales - ej. Aeromonas

Alteromonadales - ej. Pseudoalteromonas

Cardiobacteriales

Chromatiales - bacterias plrpura del S

Enterobacteriales - ej. Escherichia

Legionellales - ej. Legionella

Methylococcales

Oceanospirillales

Pasteurellales - ej. Haemophilus

Pseudomonadales - ej. Pseudomonas

Thiotrichales - ej. Thiomargarita

Vibrionales - ej. Vibrio

Xanthomonadales - ej. Stenotrophomonas

Epsilon
\ Nautiliales

Campylobacterales - ej.g. Helicobacter




Bacteroidetes

Clase Bacteroidetes

Clase Flavobacteria

Clase Sphingobacteria

Bacteroidales | —— | Bacteroides

Bajo contenido en G+C

Alto contenido en G+C

Firmicutes

Actinobacteria

Bacillus <

Bacillales

Lactobacillales

Clostridum

Mollicutes

<

Mycobacterium

Streptomyces




Firmicutes

B. cereus

Bacterias Gram-positivas
con bajo contenido en G+C

Bacillus B. anthracis

Bacillales B. thuringiensis

/\

Staphylococcus |— | Staph. aureus

Bacilos Enterococcus
Lactobacillus
Lactococcus
Lactobacillales
Streptococcus
Pediococcus
Oenococcus

Clostridios » | Clostridium C tetani

C. botulinum

C. perfringens

- Mycoplasma
Mollicutes
T Phytoplasma




Actinobacteria

Bacterias Gram-positivas
con alto contenido en G+C

Mycobacterium

Streptomyces

v

Corynebacterium

Frankia

Propionibacterium




Grupos de microorganismos mds importantes en agronomia
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Otros microorganismos

» | protozoos

| algas s
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liquenes

acelulares
—> | virus bacterias
— | viroides vegetales
— | priones animales
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_
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“imperfectos”




Microorganismos Gram negativos aerobios

Grupo de los rizobios » Fijacién de nitrégeno en simbiosis

Patdgeno vegetal
Agrobacterium <

Ingenieria genética vegetal

Brucella » Patdgeno de animales y humanos
Acetobactery Gluconobacter » Produccidn industrial de vinagre
Azotobacter » Fijacidn de nitrdgeno en vida libre

Patdgeno de animales y humanos (oportunista)

Patdgeno vegetal
Pseudomonas

Agente de deterioro de alimentos

Agente de biorremediacion



Pseudomonas
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Pseudomonas
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2ATP

Ferredoxina
. MoFe € __NH.+H
(oxidada) (evidlel) q 2
Nitrogenasa
II )
(s

Ferredoxina
(reducida)

MoFe
(reducido)

@ 3t Pankrafz, 1995




Brucella

B. mellitensis

B. abortus

Copyright © 2004 Elennls I'Egnkei_ymf.'usnnpy, Inc.



Microorganismos Gram negativos
anaerobios facultativos

Enterobacteriaceae

ﬁ

Fermentacion dcido-mixta

—— | Escherichia

—— | Shigella

— | Salmonella

— | Yersinia

Fermentacion butanodidlica

. | Serratia

—> | Enterobacter

—— | Klebsiella

— | Erwinia

Vibrionaceae

/\A

Aeromonas

Vibrio




Enterobacteriaceae

H Antigen: Flagelum

Hivi) Antigan: Capsule
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embrane Artigens of Entsrobactsriacess

Family Enterobacteriaceae

Escherichia A \_\* Edwardsiols

Saimonaila Chrofacter

Kiehsf ella Enterobacter

Yersinia Serratia




Enterobacteriaceae




Erwinia carotovora




Erwinia amylovora




Erwinia amylovora




Erwinia amylovora







Microorganismos Gram-negativos
anaerobios obligados

Ecologia de la produccién de metano

Organismos
metandgenos




Microorganismos Gram positivos
esporulantes

ormacion de la endospora

Vegetative cell
Stage 0

_— Wwall

Cytoplasmic
membrane

DNA

DNA becomes
more dense

Cytoplasmic membrane invaginates
to form spore septum

Free spore

Spore septum
grows around

protoplast
(engulfment)
Forespore \ Core
formation
Quter spore
membrane
Inner spore =g .4 Stage VI
membrane Cortical layers
Exosporium appears; primordial ti
cortex is formed between the two — ——" (hgz‘vusrlzpmem of
membranes Pl Stage WV el resistance to
Exosporium Ca®" incorporation into spore; heat and chemicals)

. further dehydration,
Bishyisaicn production of SASPs and -
dipicolinic acid synthesis



Bacillus thuringiensis




Bacillus thuringiensis

El gen Bt se
Bacillus lnser“ﬁ. en un
thuringiensis cultivo

-
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El insecto plaga muere al comer cualquier
parte de la planta transfromada



Bacillus thuringiensis




Clostridium botulinum




Clostridium botulinum




Clostridium tetans




Clostridium tetani




Microorganismos Gram positivos nho esporulantes

Streptococcus

Leuconostoc

bacterias ldcticas

Pediococcus

Lactobacillus

Staphylococcus

Otras bacterias

Listeria

Corynebacterium

grupo corineforme

Propionibacterium.

Frankia

Actinomicetos

Streptomyces

VIV

Mycobacterium




Microorganismos Gram positivos
no esporulantes

Bacterias lacticas.
Strepfococcus
Leuconostoc
Pediococcus
Lactobacillus




Staphylococcus aureus




Staphylococcus aureus




Listeria




Frankia




Streptomyces




